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Historia de STEC/VTEC

1955: Descripcion del Sindrome Hemolitico Uremigeno.
[Gasser et al. Schweiz Med Wochenschr 1955, 85: 905-9]

1972: Descripcion de la verotoxina producida por E. coli asociado a casos de diarrea.
[Konowalchuk et al. Infect Immunol 1977, 18: 775-779]
1982: Reconocimiento de E. coli 0157:H7 como patégeno humanao.

[Riley et al. N Engl J Med 1983; 308: 681-685]
1983: Demostracion de la asociacion entre SUH vy la infeccién por VTEC.
[Karmali et al. Lancet 1983; 1: 619-623]
1992-1993: Brote multiestado por E. coli O157:H7 asociado al consumo de hamburguesas.
[CDC. MMWR 1993, 42: 258-263]
1994: E. coli 0157 es considerado adulterante en productos a base de carne molida y comienza su
analisis. [USDA/FSIS]
1997 y 1999: Utilizacién de técnicas de mayor sensibilidad (SIM y tamafio de muestra).
[USDA/FSIS]

1996-2000: El N° de muestras O157-positivas aumenta de 4 a 55 y el N° de decomisos de 1 a 27. La
incidencia de infecciones por E. coli O157 por 100.000 habitantes disminuye de 2,7 a 2,0.
[USDA/FSIS; FoodNet]

2006: Brote asociado al consumo de espinacas por E. coli 0157 en EE.UU . Descripcion de cepas
hipervirulentas.

2011: Brote asociado a EAEC/STEC 0104:H4 en Alemania y otros paises.

2012: Regulaciéon para STEC no-O157 (big six) en productos carnicos [USDA/FSIS]. Regulacion para
STEC (five top) para alimentos y alimentos para animales [ISO/TS 13136:2011] en UE.



Definicidon de STEC/EHEC

-1 Cepas de E. coli productor de toxina Shiga (STEC) que producen
enfermedades severas en el hombre pertenecen a la categoria de E. coli

enterohemorragico (EHEC)

) EHEC es un subgrupo dentro de los STEC
=Toxina Shiga (2 tipos, subtipos y variantes)
= |sla de patogenicidad (LEE)

0 Sistema de secrecion Tipo Il
0 Proteinas secretadas (esp)
0 Intimina (gen eae)
0 Receptor Tir (gen tir)
= Enterohemolisina (EHEC-HIy, gen ehxA)

) Humanos: > 150 serotipos; 50 serotipos asociados a SUH

1 Animales, alimentos, otros reservorios: > 200 serotipos



Genes involucrados en la patogenia

espP  etpC-C
katP

ori hiyA-D
pO157
92.72 kb

Bacteriofago Stx

R G >

esCRSTU escCJZ escVN sepQ tir cesTeae espADB escF espF

Aparato de secreciéon Tipo Il Tir Intimina Proteinas secretadas

Locus of enterocyte effacement (LEE)



Factores de virulenciade STEC y EHEC

STEC

eae
otras adhée




Seropatotipos de STEC: clasificacion

Frecuencia de 0Ll
_ Incidencia ., con :
Seropatotipos _ asociacion con Serotipos
Relativa enfermedad
brotes
severa
A Alta Comun Si O157[H7; NM]
0O26[H11;NM],045 [H2;
, . NM], O103[H2; H11; H25;
B Moderada No comun Si NM]. O111[H8: NM],
O121[H19; H7], O145:NM
0O8:H19, 091:H21,
C Baja Rara Si 0113:H21, 0174ZH28,
otros
D Baja Rara No Multiples
E No humano No aplicable No aplicable Multiples




Mecanismo de
patogenia




Manifestaciones clinicas

‘ Ingesta STEC \

1 3 -4 dias

‘ Diarrea acuosa \

80% 1 1 -2 dias

Diarrea con sangre

Resolucion 6 - 8 dias SUH IRA/ AHM/ TM

15% _— T~ 35%
Muerte | | Secuelas
HT/ IRC/ D/ TX




Reservorios y vias de transmision de STEC

Medio ambiente

Contaminacion Fecal

% Animales R

Agua _Otros Carne Leche
alimentos A//
Persona a persona
‘ Dosis infectiva baja

Humano < 100 bacterias/g de alimento




STEC 0157 y no-0157

Prototipo: E. coli O157:H7
- Causa

o 0o 0o 0 O

] Reservorio

Portacion asintomatica

Diarrea acuosa no complicada
Diarrea sanguinolenta

Colitis hemorragica

Sindrome urémico hemolitico (SUH)

] Transmision:

a

O O O O

carne
otros alimentos

agua

contacto con el ganado
persona a persona

‘ animales |~ rumiantes ‘ ganado

Dosis infectiva < 100 UFC/g




Sindrome Urémico Hemolitico

Entidad clinicay anatomopatoldgica caracterizada por la triada:
) Anemia hemolitica microangiopatica
] Trombocitopenia

- Insuficiencia renal aguda



Formas de SUH

Origen Etiopatogénesis Caracteristica
Infeccioso Toxina Shiga (STEC/Shigella) Tipico (D+)
Epidemico
Neuraminidasa (S. pneumoniae) | Cuadro VAS
Genético Alteracion vias C (factores H, |, Recurrente
(Atipico) MCP) multimeros vW (ADAMTS
13)
Familiar Desconocido

Inmunologico

Factor vW: Ac ADAMTS 13y H

TTP en adultos

Toxico Mitomicina, ciclosporina A,
anticonceptivos orales
Otros Cancer, embarazo, TX, rechazo

TX, hipertension maligna

Repetto HA, Kidney Int 1997, 53: 1708




SUH post-enterico en Argentina

1 Incidencia mas alta a nivel mundial
v~ >10 caso0s/100.000 nifios < 5 afios por afio
v" Primera causa de insuficiencia renal aguda
v" Segunda causa de insuficiencia renal cronica
v" Causa el 20% de transplantes renales

1 Evidencias de STEC 0157 en >70% de los infecciones
) Shigella dysenteriae tipo 1 NO aislada

] Detectado en el reservorio animal y alimentos



Trabajo interinstitucional e interdisciplinario

Ministerio de Salud

Direccién de _ —
INEI - ANLIS Epidemiologia Direccion de
1 Maternidad
- ' | e Infancia
Area de ProNCEZ
Vigilancia INAL

Unidades Centinela 1 — - -
Ministerio de Agricultura,
Ganaderiay Pesca

l
Direcciones Provinciales de SUH ’ SENASA
Epidemiologia

Laboratorios Provinciales INTA

Facultades ONGs

Municipios
Sociedades Cientificas




Marco Normativo Nacional de las

ENO: Ley 15.465/1960

e ARTICULO 40 - Estan obligados a la notificacion:

e 3) El médico que asista o haya asistido al enfermo o
portador o hubiere practicado su reconocimiento o el de
su cadaver;

e b) El meédico veterinario, cuando se trate, en los
mismos supuestos, de animales;

e ¢) El laboratorista y el anatomopatologo que haya
realizado examenes que comprueben o permitan
sospechar la enfermedad.




Normas de Vigilancia vigentes: Res. 1715/2007

CLINICA
(Modulo C2)

LABORATORIAL
(SIVILA)

Centinela

Estudios
especiales



Funcionamiento del Sistema
Nacional de Vigilancia de la Salud

Software de alcance nacional
que utiliza como Tecnologia de la
Informacién a Internet

Los nodos de esta red son los
sitios donde se carga,
sistematiza, analiza y difunde la
informacion de Vigilancia Clinica
(C2), laboratorial (SIVILA) y de
otras estrategias de vigilancia
(Unidades Centinela)




Estrategias de Vigilancia Epidemiologica

del SUH e infecciones asociadas a STEC

] Notificacion de los casos clinicos de SUH al Sistema Nacional de
Vigilancia de la Salud (SNVS-Modulo C2). Es obligatoria, inmediata e
individualizada (Resolucion N° 346/00)

1 Vigilancia Centinela: 25 UC-SUH en 16 provincias

) Vigilancia basada en Laboratorio (SNVS-Md&dulo SIVILA): Red Nacional
de Diarreas y Patdogenos Bacterianos Transmitidos por Alimentos

1 Vigilancia Molecular: PulseNet de Ameérica Latina y El Caribe



N° de Casos y Tasas de SUH. Argentina, 2005-2014

543

503 1,37
487

464 466
1,28 1,21 450

1,20 1,20 407 403

351 109 358 0,91

0,86 0,98
0,84

Fuente: Area de Vigilancia de la Salud, Direccién de Epidemiologia, Ministerio de Salud de la Naciony LNR




Casos y tasas de SUH en menores de 5 anos.
Argentina, 2010-2014

358

285

Fuente: Area de Vigilancia de la Salud, Direccion de Epidemiologia, Ministerio de Salud de la Naciony LNR




Casos y tasas de SUH en mayores de 5 anos.
Argentina, 2010-2014

Fuente: Area de Vigilancia de la Salud, Direccion de Epidemiologia, Ministerio de Salud de la Naciony LNR




Distribucion de casos de SUH notificados segun grupo

de edad. Argentina, 2014.

86%

Fuente: Elaboraciéon en base a datos de los Mddulos C2, SIVILA y UCSUH del SNVS




Distribucidn porcentual por grupos de edad de los casos

de SUH notificados en menores de 10 afios. Argentina.
2010-2014.
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Fuente: Elaboracion en base a datos de los Modulos C2, SIVILA y UCSUH del SNVS




Casos de SUH segun sexo.
Argentina, 2014.

Fuente: Elaboracién en base a datos de los Médulos C2, SIVILA y UCSUH del SNVS




Corredor endémico cuatrisemanal de SUH. 2014.
Total Pais. Histéricos 2010 a 2013

Fuente: Area de Vigilancia de la Salud, Direccién de Epidemiologia, Ministerio de Salud de la Nacién.




Tasas de SUH por 100.000 habitantes segun region y
ano de notificacion. 2010-2014.

Fuente: Elaboracién en base a datos de los Médulos C2, SIVILA y UCSUH del SNVS




Laboratorio Nacional de Referencia
para SUH y diarreas por STEC

Criterios Diagnosticos

1. Deteccion de toxina Shiga libre en materia fecal
Citotoxicidad especifica en celulas Vero

2. Aislamiento y caracterizacion del microorganismo
Tipificacion: factores de virulencia, biotipo, serotipo, antibiotipo
Subtipificacion: PFGE, fagotipificacion y genotipificacion de
variantes de Stx1 y Stx2

3. Deteccion de anticuerpos anti-Stx y anti-LPS
Ensayos de neutralizacion de la citotoxicidad en células Vero
ELISA con glicoconjugados serogrupo-especificos



Caracterizacion feno-genotipica de STEC

|dentificacion bioguimica
Serotipificacion
Sensibilidad a los antimicrobianos
Marcadores de virulencia: eae, ehxA, adhesinas putativas
Genotipificacion de Stx
Fagotipificacion de Escherichia coli O157:H7
PFGE: Vigilancia molecular en tiempo real
Base de Datos E. coli 0157
Base de Datos E. coli no-O157
MLVA



Aislamiento y caracterizacion de STEC

PCR (-) \
Manual o

Automatizada

Cultivo en SMAC (directo y despueés de enriguecimiento)
Seroagrupamiento presuntivo

Tamizaje por PCR Multiple
StX,/stX,/rfb g5,

|

Caracterizacion fenotipica y genotipica
Tipificacion

— T

RESULTADO




Respuesta humoral a-LPS

La respuesta inmune humoral al LPS esta dominada por anticuerpos contra el
lipopolisacéarido O

Glicoproteinas recombinantes: utilizando el sistema de N-glicosilacion de
Campylobacter jejuni se pueden generar conjugados O-polisacarido-proteina
serogrupo-especificos

Glicoproteinas recombinantes preparadas: AcrA-O157, 0145, 0121

Glicoproteinas recombinantes en preparacion: AcrA-026, 0103, 0111, 045



I Western Blot I
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Respuesta inmume humoral

% of samples positive by
IgM/A/G glyco-iELISAs

100

0
o

B (=2
o o

N
o

m 0157 0145 = 0121 mO157 +0145

30.8

—

15.9

Category 1 Category 2 Category 3
(n=14) (n=13) (n =44)
Other infectious HUS and/or BD HUS and/or BD
diseases with confirmed with no confirmed

STEC association STEC association




Frecuencia de serotipos STEC

N° de cepas = 1245

0157[H7]
0145[H27,H-,NT]
0121[H19]
026[H2,11,NT]
0174[H8,21,28, H-]
O111[H-,NT]
0103[H2,H-,NT]
08[H16,19]
091[H21,H-,NT]
0113[H4,19,21]

74.6%
13.6%
2.2%
1.4%
1.0%
0.8%
0.6%
0.4%
0.4%
0.3%

ONTI[HS6,7,11,12,19, 49,NT]
OR[H11,H-,NT]
Serotipos multiples

3.1%
0.6%
0.8%



Perfil genetico de cepas STEC O157

1,3%) (1,0%)_(0,6%
( \)(/, ), (0,6%)

(11,4%) L

N\

(84,3%)




[ Perfil genetico de cepas STEC no-O157 }

Others
stx2/ehxA
stx2c(b)
stx2/eae
stx2d2(vh-b)
stx2
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stx1/eae/ehxA

stx2/eae/ehxA

100 200

No. of strains




FPFONOSLICO GE EVOIUCIONICIIMICas Genotipos

L

Aislamientos de STEC
Subtipificacion de sk

- Hospitalizacian
Diagnostico - Monitoreo de evolucidna SUH
de STEC - Terapia expansiva temprana

=f

=g aplmbie

s5fx

5%g. Enpcsn: ST, SEX
- Observacion [ambulatoria)
Irfaccion Diarres - Hospitalizacion no necesaria HE[:H[]ETEI[:ifII'I
espontanea

Una subtipificacion de six temprana de ko= aislamientos de STEC permite
establecer el riesgo de evolucidn a SUH




Brotes asociados a STEC. 2004-2010

Sitio I J. de Infantes B Familiar Comunidad I

35

30

25

20

15

0 =
illlglt

2004 2005 2006 2007/ 2008 2009 2010

7 0157 .
12 Brotes < RUTAS DE TRANSMISION
5 no-0157
SUH 16 —» 2 Persona a persona 5
DS 35 Aguas recreacionales 2
D 5 Alimentos 1
PA 24 Desconocido 4



Vigilancia Molecular

) Diversidad Genéeticay relacion clonal
0 Protocolo de PulseNet 24-h CDC
0 Enzymas : Xbal y Avrll/Binl
0 Cepa de Referencia: S. Braenderup CDC#H9812
o Software: BioNumerics Ver. 5.10 (Applied Maths) 1998-2007

Base de Datos 1988-2014

STEC 0157 STEC no-0157
N° de cepas: 2567 N° de cepas: 1511
N° de patrones Xbal-PFGE: 1074 N° de patrones Xbal-PFGE: 914
Patrones Xbal-PFGE prevalentes (12,3%) Patrones Xbal-PFGE prevalentes (1,8%)
AREXHX01.0011 (190 cepas) ARENMX01.0006 (17 cepas)
AREXHX01.0022 (125 cepas) AREXWX01.0124 (11 cepas)
Humanas: 2032
Alimentos: 262
Animales: 199

Medio Ambiente: 74
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Patron prevalente de E. coli O157

Xbal-PFGE AREXHX01.0011

PFGE-Xbal

w b

N :
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i I HE
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g
il

stx2/stx2c(vh-a) / eae / enxA/ PT4

AREXHX01.0011 eae / ehxA / stx2 / stx2c (vh-a) BD Buenos Aires 2005
AREXHX01.0011 eae / ehxA / stx2 / stx2c (vh-a) BD Buenos Aires 2005
AREXHX01.0011 eae / ehxA / stx2 / stx2c (vh-a) HUS Buenos Aires 2005
AREXHX01.0011 eae / ehxA / stx2 / stx2c (vh-a) HUS Buenos Aires City 2005
AREXHX01.0011 eae / ehxA / stx2 BD Rio Negro 2007
AREXHX01.0011 eae / ehxA / stx2 / stx2c (vh-a) BD Buenos Aires City 2000
AREXHX01.0011 eae / ehxA / stx2 / stx2c (vh-a) Bovine Buenos Aires 2007
AREXHX01.0011 eae / ehxA / stx2 / stx2c (vh-a) Bovine meat Buenos Aires City 2000
AREXHX01.0011 eae / ehxA / stx2 / stx2c (vh-a) ground beef  Buenos Aires City 2006
AREXHX01.0011 eae / ehxA / stx2 / stx2c (vh-a) HUS Buenos Aires City 2001
AREXHX01.0011 eae / ehxA [ stx2 / stx2c (vh-a) HUS Buenos Aires City 1993
AREXHX01.0011 eae / ehxA / stx2 / stx2c (vh-a) HUS Buenos Aires City 2001
AREXHX01.0011 eae / ehxA / stx2 / stx2c (vh-a) HUS Buenos Aires City 2005
AREXHX01.0011 eae / ehxA / stx2 / stx2c (vh-a) fresh sausage Buenos Aires City 2006
AREXHX01.0011 eae / ehxA / stx2 / stx2c (vh-a) HUS Chubut 2008
AREXHX01.0011 eae / ehxA / stx2 / stx2c (vh-a) BD Cordoba 2009
AREXHX01.0011 eae / ehxA / stx2 / stx2c (vh-a) HUS Cordoba 2007
AREXHX01.0011 eae / ehxA / stx2 / stx2c (vh-a) BD La Pampa 2008
AREXHX01.0011 eae / ehxA / stx2 BD Mendoza 2002
AREXHX01.0011 eae / ehxA / stx2 / stx2c(vh-a) D Neuquén 2006
AREXHX01.0011 eae / ehxA / stx2 / stx2c (vh-a) HUS Rio Negro 2003
AREXHX01.0011 eae / ehxA / stx2 / stx2c (vh-a) D San Luis 2008
AREXHX01.0011 eae / ehxA / stx2 / stx2c (vh-a) BD Santa Fe 2005
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0T60' TOXHX3HV
9890 TOXHX3HV
€S0’ TOXHXIHV
9970° TOXHX3IV
LZv0' TOXHX3IHV
TEE0' TOXHXIIY
6720 TOXHX3HV
EVZ0'TOXHX3dV
0020°'TOXHX3dV
S.TO TOXHX3HV
€GTO TOXHX3HV
YYTO TOXHX3HV
EYTO TOXHX3HY
€600 TOXHX34V
900 TOXHX3dV
7900 TOXHX3dV
LS00 TOXHX3dV
6700 TOXHX3dV
G700 TOXHX3HV
8E00' TOXHX3™V
7200 TOXHX3dV
€200 TOXHX3dV
¢c00° TOXHX3dV
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TT00'TOXHX3HV
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9000°' TOXHX3dV
T000 ' TOXHX3HV
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¢€60' TOXHX3dVY
L260'TOXHX3dVY
€680 TOXHX3dV
G780 TOXHX3dV
L2800 TOXHX3dV
€280 TOXHX3dV
66,0 TOXHX3dV
L6L0'TOXHX3HVY
8690 TOXHX3dV
9290 TOXHX3dV
G290’ TOXHX3IHV
6190 TOXHX3dV
Y190 TOXHX3dV
¢T90'TOXHX3IHV
8090 TOXHX3HV
8990 TOXHX3dV
9990 TOXHX3dV
Y790 TOXHX3HY
EYS0' TOXHX3IHVY
LTG0 TOXHX3HV
L0S0 TOXHX3dV
TOY0' TOXHX3IHV
0970°TOXHX3dV
8390 TOXHX3IHV
80 TOXHX3IHV
PTE0 TOXHXIHYV
L9¢0'TOXHX3dV
€920 TOXHX34V
91720’ TOXHX3HV
0020°'TOXHX3dV
S.TO TOXHX3IHV
€GTO TOXHX3dVY
6ETO TOXHX3IAV
9200’ TOXHX3HV
LS00 TOXHX3dY
G700 TOXHX3dV
EY00' TOXHX3dVY
¢C00'TOXHX3dV
8T00 TOXHX3dV
TT00 TOXHX3HY

AR Xbal Pattern



SUH asociado al consumo de hamburguesas

= Caso: nina de 2 anos atendida en el Hospital Garrahan el 26
de abril de 2002, con diarrea sanguinolenta que evoluciona a
SUH

Alimento sospechoso: hamburguesas caseras consumidas 48
horas antes del inicio de la diarrea

Se aislo del coprocultivo y del alimento:
Escherichia coli O157:H7
eae/stx2a+stx2c/ehxA, PT4
con idéntico patron de Xbal-PFGE y
BInl-PFGE

s & "

Rivas et al. EID 2003, 9: 1184-6
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Relacion clonal de cepas STEC O157:H7 aisladas de un

caso de SUH, contacto asintomatico y alimentos

Caso de SUH: nifio de 1 ano
Contacto familiar: hermano, 11 anos
Alimento: carne picada y embutido

Periodo: Julio-Agosto 2008
Lugar: Alpachiri, La Pampa

Aislamientos: Escherichia coli O157:H7 stx2a / stx2c / eae /| ehxA/ PT49

Dice (Opt:1.50%) (Tol 1.5%-1.5%) (H>0.0% S>0.0%) [0.0%-98.3%]

PFGE-Xbal

Xbal-PFGE

PFGE-Xbal

B

w ”j | AREXHX01.0153

|

AREXHX01.0153

| m AREXHX01.0153

H | AREXHX01.0344

Fecha

08/05/08
08/11/08
08/11/08
07/25/08

Origen Edad Sexo

Contacto 11

Embutido

Carne picada

SUH

1

M

M

Cluster

08LPEXH-10C
O08LPEXH-10C
O08LPEXH-10C
O08LPEXH-10C

Procedencia

Hospital Dr. L. Molas
Bromatologia

Bromatologia

Hospital Dr. L. Molas




Brote familiar asociado a Escherichia coli O157

Investigacion del caso:

Caso: Nina de 10 meses SUH (1°M: 25/08/08 y 2*M: 30/08/08)
Diarrea Sanguinolenta (3°M: 08/09/08)

Grupo familiar - 3 contactos asintomaticos: padre (1*M: 11/09/08), madre (1*M: 11/09/08)

Seguimiento de la excrecion:

y tia (1*M: 11/09/08)

Caso: Asintomatica 27 dias luego de la 1* Muestra (4*M)
Grupo familiar: Madre asintomatica 7 dias luego de la 1* Muestra (2*M)

Dice (Opt:1.50%) (Tol 1.5%-1.5%) (H>0.0% %) [0.0%-98.3%]

PFGE-Xbal PFGE-BInl N°
AREXHX01.0331 AREXHAZ26.0083

1°M
2°M
1°M
1°M
2°M
. 3°M
. 4°M
L 1°M

™

2008-08-25
2008-08-30
2008-09-11
2008-09-11
2008-09-18
2008-09-08
2008-09-22
2008-09-11

Origen

SUH
SUH
Contacto/padre

Contacto/madre
Contacto/madre
DS
asintomatica

Contacto/tia

Edad (a-m)

0-10
0-10
29
24
24
0-10
0-10
20

Sexo

'ﬁ"ﬂ"ﬂ"ﬂ"ﬂg'ﬁ"ﬂ



Brote Jardin Maternal. Ciudad de Cdérdoba.

Septiembre 2009

Septiembre 2009
I “
|
31/08/09 14 16 18 20 22 24 26 28
M (21 m) D ' DtS ' SUH
F(33m) D DSSUHT
]

CA (12 m) 5 nifios D

SUH, D (5), CA =E. coli O157:H7, stx2a/stx2c/eae/ehxA

Xbal-PFGE: AREX01.0427
MLVA: ARMLVA.0010 Excrecion prolongada: 15-49 dias



Relacion clonal de cepas STEC O157:H7 asociadas

a dos casos de SUH en un Jardin Maternal

Caso 1 (FP 505/14): nino de 22 m, IS 13/07/14, internacion 13/07/14

Caso 2 (FP 522/14): nifio 16 m, IS 11/07/14, internacion 13/07/14,

compromiso neurolodgico 24/07/14, fallece 28/07/14

Vinculo epidemiologico: Jardin Maternal Villa Bosch (RS V- Pcia. BA)

Aislamiento: E. coli O157:H7 stx2a/stx2c/eae/ehxA, PFGE AREXHX01.0022

Dice (Opt:1.50%) (Tol 1.5%-1.5%) (H>0.0% S>0.0%) [0.0%-98.3%)]

PFGE-Xbal PFGE-Xbal
505/14 AREXHX01.0022
i |||| I | I l 522/14 1 M AREXHX01.0022
' M ".” | ' i | 522/14 2 M AREXHX01.0022
52214 3 M AREXHX01.0022

IR e e

E. coli O157:H7

E. coli 0157:H7

E. coli O157:H7

E. coli O157:H7

E. coli O157:H7

HUS

HUS

HUS

HUS

BD



Respuesta inmume humoral a-0O157

Técnica: ELISA indirecto (AcrA-O157, 0145, 0121)

Muestras: 505/14 1S: 13/07/14; TM: 14/07/14 (1 d)

522/14 1S: 11/07/14; TM 12: 15/07/14 (4 d); 22: 17/07/14 (6 d); 32: 24/07/14 (13 d)



Prevalencia de STEC O157:H7/NM y no-O157 en

frigorificos

] Periodo de estudio: Noviembre 2006 - Abril 2008

1 Lugar: 9 frigorificos exportadores a UE y Brasil (20% de la faena
anual)

1 N° de animales = 811

] N° de muestras = 1622

] 6 animales por lote de 30-60 animales (1 6 2 camiones)

] Materias fecales: colectadas del colon descendente cerca del recto

] Carcasas: obtenidas por esponjado de la superficie
(Directiva 6500.2/2005, FSIS/USDA, 15/08/2005)

] Tipo de animales: novillos (373), vacas (198), novillitos (136),
vaquillonas (57), terneros (47)

] Metodologia: 0157 por SIM y no-O157 por tamizaje por PCR después
de etapas de enriquecimiento



STEC en materia fecal y carcasas bovinas

Resultados globales




Algunas consideraciones

] Genotipo - stx

0 STEC O157: stx,, / StX,,

0 STEC no-0O157: stx,,
1 Mayor prevalencia en terneros y novillitos
) Sin diferencias en la distribucion estacional

] Diferencias entre frigorificos

] Contaminacion de las carcasas por MF del mismo animal o de
animales contiguos en el lote



Comparacion de perfiles genéticos de cepas STEC O157 aisladas de infecciones
esporadicas Yy de ganado

Noviembre 2006 - Abril 2008

Relacion clonal entre aislamientos humanos
* 226 cepas humanas y bovinos por Xbal-PFGE

* 54 cepas bovinas
* StX,,/StX,.: 76,1 vs. 55,5%
* PT4 (37, 6%) en humanos

* PT2 (26%) en bovinos
» Xbal-PFGE: 148 patrones
75% similitud

- 136 cepas en 37 clusters

* 5 clusters con cepas de ambos origenes
* #A: PT4-.0011-stx,/StX,. (12/1)

* # B: PT4-.0543-stX,_/Stx,. (1/4)

« # C: PT2-.0076-stX,_/StX,. (1/4)

*# D: PT49-.0175-stx,,/SstX,. (7/1)

# E: PT49-.0022-stX,,/StX,. (7/1)




Relacion entre cepas STEC O157 Humanas y Bovinas

Noviembre 2006 - Abril 2008

Casos de SUH por STEC O157: 122
Casos de DS por STEC O157: 69
Casos de D por STEC O157: 30
Portadores Humanos Sanos: 5
Bovinos Faenados: 21*10°
Bovinos Muestreados: 811
Prevalencia en MF: 4.1%

1 12% de las infecciones por STEC O157 se asociaron con el reservorio
bovino en el periodo

1 Se detect6 una (1) infeccion por STEC O157 por cada 38000 bovinos
portadores en el periodo



Incidencia anual de las enfermedades

asociadas a STEC

EE.UU. 1,10 (no-0157) / 0,97 (O157)
Canada 2.3

Europa 0,96

- Irlanda 44

- Suecia 3,6

- Dinamarca 3,2

- Holanda 2,9

- Gran Bretana 1,8

- Alemania 1,2

Australia 0,4

Nueva Zelanda 3,3



Datos de literatura sobre prevalencia de STEC

0157 en materia fecal bovina




Hechos relevantes de E. coli O157

) La incidencia de las infecciones por STEC y de SUH varia de acuerdo a
los paises.

) La prevalencia de STEC 0157 en el ganado es similar en varios de esos
paises.
] A que se deben estas diferencias?
- Sistemas de vigilancia utilizados
- Habitos alimentarios
- Sistemas de provision de alimentos
- Susceptibilidad del huésped
- DIVERSIDAD GENETICA DE E. coli 0157 COMO
DETERMINANTE POTENCIAL DE VIRULENCIAY
RIESGO DE INFECCION HUMANA

ESTUDIOS GENOTIPICOS PUEDEN PROVEER EVIDENCIAS
SOBRE LA DIVERSIDAD GEOGRAFICA DE E. coli 0157






