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Caso sospechoso de acuerdo a sintomatología y epidemiología. 
Escenario epidemiológico actual (Argentina, Diciembre de 2015) 

Muestra ≥ 4 días de 
evolución  

qRT- PCR DENV// ELISA NS1 ELISA IgM DENV 

Negativo Positivo 

qRT-PCR CHIKV 

Positivo Negativo 

Negativo Positivo 

ELISA IgM CHIKV 

Positivo 

Estudiar par 
serológico  por 

PRNT para DEN y 
otros Flavivirus 

Confirmado Virus CHIK 
RT-PCR genérica 

Flavivirus  (ZIKA) y 

Alphavirus  

Muestra fase aguda  
(≤  a 6 días de evolución) 

Confirmado 
DENGUE 

Positivo 
Secuenciación del 
fragmento  para 

identificación 

Negativo 

Pedir 2° muestra 
para serología 

Estudiar  par 
serológico por PRNT 

para CHIK y otros 
Alphavirus 

ZIKA y otros arbovirus 
(en caso de tener resultados positivos se procesa par 
serológico por neutralización frente a panel de virus) 

 Este es un algoritmo seccionado en el cual se combinan 
técnicas directas e indirectas en muestras que tienen 4-6 días 
de evolución para mejorar la Sensibilidad  

 Dependiendo de las condiciones epidemiológicas y la 
disponibilidad de reactivos/ personal se pautará investigación 
de infecciones duales 


