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Caso sospechoso de acuerdo a sintomatologia y epidemiologia.
Escenario epidemiolégico actual (Argentina, Diciembre de 2015)
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(en caso de tener resultados positivos se procesa par
seroldgico por neutralizacidn frente a panel de virus)

v’ Este es un algoritmo seccionado en el cual se combinan
técnicas directas e indirectas en muestras que tienen 4-6 dias
de evolucién para mejorar la Sensibilidad

v Dependiendo de las condiciones epidemiolégicas y la
disponibilidad de reactivos/ personal se pautara investigacion
de infecciones duales




